
Coprinopsis gene neighborhoods (click on the boxes to access protein sequences)

Laccaria gene neighborhoods

Nematostella gene neighborhoods

Danio gene neighborhoods

Chlamydomonas gene neighborhoods

Legend for key genes: 

Note:numbers on the left represent Gi numbers of the predicted transposase gene

Solo 2OGFeDO like genes

169850687 STYkinase STYkinase ? ? ? ? 2OGFeDO*

169866913 Cys_clus a-helical+2OGFeDO*

169861999 2OGFeDO*

169848563 2OGFeDO*

2OGFeDO like genes in the vicinity of the predicted transposase gene

169848803 HMG Ncys+new_tpasefrag new_tpase ? 2OGFeDO*

169855337 2OGFeDO* reverse_transcriptase RT_gag reverse_transcriptase ? RT_gag new_tpase HMG

169857296 new_tpase+a-helical 2OGFeDO* 2OGFeDO* Cys_clus ? Cys_clus 2OGFeDO* new_tpase HMG

169845762 new_tpase ? ? ? HMG HMG new_tpase ? a-helical 2OGFeDO*

169869583 2OGFeDO* a-helical new_tpase HMG

169860382 Cys_clus ? ? HMG new_tpase 2OGFeDO* ? a-helical

169862008 new_tpase_Nfrag ? HMG new_tpase Cys_clus+2OGFeDO*

169867892 Cys_clus reverse_transcriptase reverse_transcriptase RT_gag 2OGFeDO* a-helical new_tpase HMG

169850585 STYkinase STYkinase STYkinase ? STYkinase ? HMG new_tpase 2OGFeDO*

169866814 RT_gag ? ? HMG new_tpase Cys_clus+2OGFeDO*+2OGFeDO*

169862971 2OGFeDO* new_tpase HMG ? ? ? reverse_transcriptase

169860180 2OGFeDO* new_tpase HMG

169842914 new_tpase ? 2OGFeDO* Ncys+new_tpase HMG 2OGFeDO*

169864672 HMG new_tpase+a-helical 2OGFeDO*

169856597 2OGFeDO*_frag ? new_tpase+a-helical HMG

169862396 Cys_clus 2OGFeDO* 2OGFeDO* new_tpase+a-helical HMG

169857282 RT_gag reverse_transcriptase ? ? HMG new_tpase+a-helical 2OGFeDO* 2OGFeDO* Cys_clus ? Cys_clus 2OGFeDO* new_tpase

169866926 new_tpase ? ? HMG ? new_tpase+a-helical ? 2OGFeDO*

169866949 HMG ? ? ? ? 2OGFeDO* new_tpase+a-helical

169869474 RT_gag ? reverse_transcriptase ? HMG new_tpase+a-helical 2OGFeDO*

169868186 2OGFeDO* ? Ncys+new_tpase HMG

169864012 HMG Ncys+new_tpase a-helical 2OGFeDO*

169869781 HMG ? Ncys+new_tpase 2OGFeDO*

169842920 new_tpase ? 2OGFeDO* Ncys+new_tpase HMG 2OGFeDO*

169865992 HMG ? Ncys+new_tpase 2OGFeDO* Cys_clus Cys_clus

169852262 HMG Ncys+new_tpase reverse_transcriptase ? ? new_tpase 2OGFeDO* Cys_clus Cys_clus

169848801 HMG Ncys+new_tpasefrag new_tpase ? 2OGFeDO*

169862413 HMG new_tpase_Nfrag new_tpase a-helical ? 2OGFeDO*

169862002 new_tpase_Nfrag ? HMG new_tpase Cys_clus+2OGFeDO*

169852270 HMG Ncys+new_tpase reverse_transcriptase ? ? new_tpase 2OGFeDO* Cys_clus Cys_clus

169862415 HMG new_tpase_Nfrag new_tpase a-helical ? 2OGFeDO*

169866916 new_tpase ? ? HMG ? new_tpase+a-helical ? 2OGFeDO*

169863830 new_tpase a-helical 2OGFeDO* ? ? Cys_clus

169851056 new_tpase ? 2OGFeDO*

169845778 a-helical 2OGFeDO* ? ? ? ? new_tpase_Nfrag

169868225 Cys_clus+2OGFeDO*+2OGFeDO* a-helical new_tpase

169850702 2OGFeDO* new_tpase

169869762 2OGFeDO* a-helical new_tpase ? reverse_transcriptase reverse_transcriptase Cys_clus

169869762 2OGFeDO* a-helical new_tpase ? reverse_transcriptase reverse_transcriptase Cys_clus

Predicted transposase genes not next to 2OGFeDO genes

169845750 new_tpase ? ? ? HMG HMG new_tpase

169869453 new_tpase HMG

169843655 a-helical ? ? HMG new_tpase

169850705 new_tpase HMG HMG

169866269 HMG Ncys+new_tpase

169850762 STYkinase HMG ? Ncys+new_tpase STYkinase STYkinase STYkinase

169867986 a-helical Ncys+new_tpase HMG

169869995 Ncys+new_tpasefrag HMG

169869837 a-helical new_tpase new_tpase new_tpase_Nfrag ? HMG

169868243 new_tpase HMG

169869835 a-helical new_tpase new_tpase new_tpase_Nfrag ? HMG

169869833 a-helical new_tpase new_tpase new_tpase_Nfrag ? HMG

169850598 STYkinase STYkinase STYkinase new_tpase+a-helical HMG ? ? ? STYkinase

169863964 new_tpase

169868389 new_tpase

169863845 new_tpase ? ? ? fungal_expansion

169870066 a-helical new_tpase

169862017 new_tpase

169863949 new_tpase

169869814 new_tpase

169865262 new_tpase

169851963 new_tpase

169851554 new_tpase

169866679 RT_gag RT_gag ? ? new_tpase

169842811 new_tpase

169854810 new_tpase

169842818 new_tpase

169866217 STYkinase new_tpase ? ? ? ? ? ? STYkinase

169866995 Ncys+new_tpase

169856315 fungal_expansion Ncys+new_tpase ? ? ? ? ? RT_gag

169850926 Ncys+new_tpase ? ? ? fungal_expansion

169850168 fungal_expansion ? ? ? Ncys+new_tpase

169863722 Ncys+new_tpase ? ? ? fungal_expansion

169855137 new_tpase_Nfrag

169863941 new_tpase_Nfrag

169858954 new_tpase_Nfrag

169860276 new_tpase ? Cys_clus

Predicted transposase genes next to En_Spm transposases

169867834 En_Spm_transposase ? ? ? ? new_tpase

169867934 En_Spm_transposase new_tpase

Solo 2OGFeDO like genes

170104027 En_Spm_transposase Laccaria_specific_LC HMG 2OGFeDO*

170100483 HMG ? ? ? 2OGFeDO* a-helical HMG

170120448 2OGFeDO*

170089437 2OGFeDO*

170117012 Laccaria_specific_LC ? ? ? ? ? ? 2OGFeDO*+En_Spm_transposase*

170108734 2OGFeDO*_frag 2OGFeDO* ? fungal_expansion fungal_expansion

170113031 2OGFeDO* a-helical

170108631 a-helical 2OGFeDO* ? ? ? ? En_Spm_transposase

170096084 2OGFeDO*

170118062 2OGFeDO*

170106738 2OGFeDO*

170096288 AIG1_GTPase ? ? ? ? ? AIG1_GTPase 2OGFeDO* a-helical ? AIG1_GTPase

170113049 2OGFeDO*

170097093 2OGFeDO*

170094478 2OGFeDO*

170091902 Laccaria_specific_LC ? ? ? ? ? ? Laccaria_specific_LC+DNA_repeat+2OGFeDO*

170104721 2OGFeDO*

170105591 En_Spm_transposase 2OGFeDO*

170087510 Laccaria_specific_LC 2OGFeDO*

170092087 2OGFeDO* ? ? ? fungal_expansion

170120696 2OGFeDO*

170119017 2OGFeDO* Laccaria_specific_LC

170111143 2OGFeDO*

170105509 2OGFeDO*

170084579 2OGFeDO*

170106185 2OGFeDO*

2OGFeDO genes in the vicinity of the predicted transposase

170107645 new_tpase ? HMG Ncys+new_tpase new_tpase ? ? new_tpase new_tpase ? DNA_repeat 2OGFeDO* a-helical Ncys+new_tpase+Ncys new_tpase

170108018 2OGFeDO* a-helical HMG new_tpase

170100471 2OGFeDO* a-helical ? Ncys+new_tpase HMG ? ? new_tpase ? ? ? HMG

170105002 Laccaria_specific_LC new_tpase new_tpase HMG 2OGFeDO*

170105004 Laccaria_specific_LC new_tpase new_tpase HMG 2OGFeDO*

170107647 HMG Ncys+new_tpase new_tpase ? ? new_tpase new_tpase ? DNA_repeat 2OGFeDO* a-helical Ncys+new_tpase+Ncys new_tpase

170110431 DNA_repeat DNA_repeat ? 2OGFeDO* new_tpase ? ? HMG

170117737 a-helical 2OGFeDO* ? ? ? DNA_repeat a-helical new_tpase ? HMG Laccaria_specific_LC ? HMG

170103945 2OGFeDO* 2OGFeDO* Ncys+new_tpase HMG

170100785 2OGFeDO* a-helical ? Ncys+new_tpase HMG ? ? new_tpase

170095241 HMG Ncys+new_tpase 2OGFeDO*

170107641 new_tpase ? HMG Ncys+new_tpase new_tpase ? ? new_tpase new_tpase ? DNA_repeat 2OGFeDO*

170088685 new_tpase ? Laccaria_specific_LC new_tpase HMG DNA_repeat+2OGFeDO

170117689 HMG 2OGFeDO* new_tpase a-helical 2OGFeDO* ? ? ? DNA_repeat a-helical

170120102 2OGFeDO* new_tpase

170117404 Ncys new_tpase new_tpase ? a-helical 2OGFeDO*

170111794 2OGFeDO* ? new_tpase ? ? new_tpase

170111635 2OGFeDO* ? new_tpase ? ? 2OGFeDO*

170105407 2OGFeDO* new_tpase

170102476 new_tpase_Nfrag ? ? ? ? ? ? new_tpase 2OGFeDO* ? ? ? fungal_expansion

170108932 2OGFeDO* ? new_tpase

170098356 DNA_repeat+2OGFeDO 2OGFeDO* ? new_tpase Laccaria_specific_LC Laccaria_specific_LC

170106955 a-helical DNA_repeat DNA_repeat+2OGFeDO ? ? ? ? new_tpase

170107370 2OGFeDO* ? 2OGFeDO* ? ? new_tpase_Nfrag new_tpase ? ? ? ? ? ? fungal_expansion

170093652 new_tpase new_tpase new_tpase a-helical 2OGFeDO*

170114101 Laccaria_specific_LC ? new_tpase new_tpase 2OGFeDO* DNA_repeat new_tpase 2OGFeDO* DNA_repeat

170093650 new_tpase new_tpase new_tpase a-helical 2OGFeDO*

170107574 fungal_expansion ? 2OGFeDO* ? 2OGFeDO* ? ? new_tpase_Nfrag new_tpase

170107825 new_tpase new_tpase ? DNA_repeat 2OGFeDO* a-helical Ncys+new_tpase+Ncys* new_tpase ? Laccaria_specific_LC ? new_tpase_frag

170114099 Laccaria_specific_LC ? new_tpase new_tpase 2OGFeDO* DNA_repeat new_tpase 2OGFeDO* DNA_repeat

170093654 new_tpase new_tpase new_tpase a-helical 2OGFeDO*

170117406 Ncys new_tpase new_tpase ? a-helical 2OGFeDO*

170114103 Laccaria_specific_LC ? new_tpase new_tpase 2OGFeDO* DNA_repeat new_tpase 2OGFeDO* DNA_repeat

170110273 new_tpase 2OGFeDO*

170111904 2OGFeDO* ? new_tpase ? ? new_tpase

170089475 2OGFeDO* ? ? ? ? new_tpase

170088591 new_tpase ? ? ? new_tpase ? new_tpase ? ? 2OGFeDO*

170088587 fungal_expansion ? ? new_tpase ? ? ? new_tpase ? new_tpase ? ? 2OGFeDO*

170107657 2OGFeDO* a-helical Ncys+new_tpase+Ncys new_tpase ? Laccaria_specific_LC ? new_tpase_frag*

170107827 new_tpase new_tpase ? DNA_repeat 2OGFeDO* a-helical Ncys+new_tpase+Ncys new_tpase ? Laccaria_specific_LC ? new_tpase_frag

Transposase genes not next to 2OGFeDO genes

170089501 new_tpase ? ? ? HMG

170088681 new_tpase ? ? ? ? ? ? new_tpase ? Laccaria_specific_LC new_tpase HMG DNA_repeat+2OGFeDO

170107815 new_tpase ? HMG Ncys+new_tpase new_tpase ? ? new_tpase

170120562 new_tpase HMG

170106333 HMG new_tpase_Nfrag ? a-helical new_tpase a-helical DNA_repeat

170104344 new_tpase+a-helical new_tpase_Nfrag HMG

170095844 HMG new_tpase a-helical

170120093 new_tpase HMG

170119292 Ncys+new_tpase ? ? ? HMG Ncys+new_tpase

170118412 Ncys+new_tpase ? ? ? fungal_expansion

170107639 new_tpase ? HMG Ncys+new_tpase new_tpase ? ? new_tpase new_tpase ? DNA_repeat

170093834 HMG Ncys+new_tpase ? ? ? ? ? ? new_tpase_Nfrag

170105910 a-helical Ncys+new_tpase HMG HMG ? HMG Laccaria_specific_LC Laccaria_specific_LC

170119290 Ncys+new_tpase ? ? ? HMG Ncys+new_tpase

170089459 HMG new_tpase ? ? ? fungal_expansion ? ? new_tpase

170109911 a-helical ? new_tpase HMG ? Laccaria_specific_LC

170106073 HMG new_tpase_Nfrag ? a-helical new_tpase a-helical DNA_repeat

170117448 fungal_expansion ? new_tpase+a-helical HMG

170104342 new_tpase+a-helical new_tpase_Nfrag HMG

170107247 new_tpase+a-helical HMG

170106945 Ncys+new_tpase ? ? ? ? ? Laccaria_specific_LC new_tpase HMG ? a-helical DNA_repeat DNA_repeat+2OGFeDO

170107318 new_tpase

170120459 new_tpase_Nfrag new_tpase

170119545 new_tpase fungal_expansion

170109544 new_tpase

170099580 new_tpase

170120524 new_tpase

170095888 new_tpase

170099155 new_tpase new_tpase_Nfrag

170093842 new_tpase_Nfrag ? ? ? new_tpase

170118638 new_tpase

170119679 new_tpase

170098168 new_tpase

170115713 Laccaria_specific_LC Laccaria_specific_LC new_tpase

170119490 new_tpase

170112384 new_tpase_Nfrag ? ? ? ? ? new_tpase

170110853 fungal_expansion ? ? new_tpase

170098240 new_tpase

170091260 new_tpase

170106854 new_tpase

170117184 new_tpase

170107223 new_tpase

170118473 new_tpase

170098144 fungal_expansion ? ? ? ? new_tpase ? ? fungal_expansion

170119011 new_tpase

170086506 fungal_expansion ? new_tpase

170104282 new_tpase

170115522 Laccaria_specific_LC ? ? ? new_tpase

170116827 new_tpase ? new_tpase_Nfrag

170098514 new_tpase

170114547 new_tpase ? ? Ncys+new_tpase

170101184 Ncys new_tpase ? ? ? fungal_expansion

170115365 new_tpase

170106937 new_tpase ? Ncys+new_tpase

170088673 new_tpase ? ? ? ? ? ? new_tpase

170105124 new_tpase

170110993 new_tpase ? new_tpase ? Ncys+new_tpasefrag ? ? ? new_tpase_Nfrag

170104781 new_tpase_Nfrag

170093838 Ncys+new_tpase ? ? ? ? ? ? new_tpase_Nfrag ? ? ? new_tpase

170120457 new_tpase_Nfrag new_tpase

170112254 new_tpase_Nfrag ? ? ? ? ? new_tpase

170120026 new_tpase_Nfrag

170104830 new_tpase_Nfrag

170118266 fungal_expansion ? ? ? new_tpase_Nfrag ? ? ? fungal_expansion

170100298 new_tpase_Nfrag

170101294 new_tpase_Nfrag

170116831 new_tpase ? new_tpase_Nfrag

170099157 new_tpase new_tpase_Nfrag

170110841 new_tpase ? Ncys+new_tpasefrag ? ? ? new_tpase_Nfrag ? ? ? ? ? ? fungal_expansion

170109091 new_tpase_Nfrag

170115621 new_tpase_Nfrag

170117942 new_tpase_Nfrag

170102294 fungal_expansion ? new_tpase_Nfrag ? ? ? ? ? ? new_tpase

170099145 fungal_expansion ? ? ? new_tpase_Nfrag

170117000 new_tpase_Nfrag

170105782 Ncys+new_tpasefrag

170110995 new_tpase ? new_tpase ? Ncys+new_tpasefrag ? ? ? new_tpase_Nfrag

170114551 new_tpase ? ? Ncys+new_tpase

170102807 Ncys+new_tpase

170107384 fungal_expansion fungal_expansion fungal_expansion ? Ncys+new_tpase

170101108 Ncys+new_tpase

170108453 fungal_expansion fungal_expansion fungal_expansion ? Ncys+new_tpase

170107117 new_tpase ? Ncys+new_tpase ? ? ? ? ? Laccaria_specific_LC new_tpase

170120899 new_tpase

170098116 new_tpase

170110989 new_tpase ? new_tpase ? Ncys+new_tpasefrag

170088635 new_tpase

170107113 new_tpase

170120484 a-helical new_tpase

170096801 Laccaria_specific_LC ? new_tpase a-helical Laccaria_specific_LC Laccaria_specific_LC

170120766 new_tpase

170088581 new_tpase ? ? ? fungal_expansion ? ? new_tpase ? ? ? new_tpase ? new_tpase

170119813 new_tpase

170110377 new_tpase

170117265 new_tpase

En_Spm transposase and_2OGFeDO or novel transposase containing genes

170117907 En_Spm_transposase 2OGFeDO* a-helical new_tpase HMG new_tpase

170117909 En_Spm_transposase 2OGFeDO* a-helical new_tpase HMG new_tpase

170093519 Ncys+new_tpasefrag new_tpase ? En_Spm_transposase ? ? ? new_tpase ? ? fungal_expansion

170107406 new_tpase ? ? ? En_Spm_transposase

170092817 Ncys+new_tpasefrag new_tpase ? En_Spm_transposase ? ? ? new_tpase

170091880 Ncys+new_tpase ? fungal_expansion fungal_expansion ? En_Spm_transposase

170112288 fungal_expansion fungal_expansion ? fungal_expansion ? Ncys+new_tpase ? ? ? ? ? ? En_Spm_transposase

170115274 En_Spm_transposase DNA_repeat a-helical new_tpase Laccaria_specific_LC Laccaria_specific_LC

170092819 Ncys+new_tpasefrag new_tpase ? En_Spm_transposase ? ? ? new_tpase

170119559 En_Spm_transposase ? new_tpase

156369699 En_Spm_transposase ? new_tpase

156359787 new_tpase

156354098 new_tpase

189514734 new_tpase

189534053 new_tpase

159485382 new_tpase ? ? ? ? ? ? 2OGFeDO*

159485336 2OGFeDO* ? ? ? ? ? ? new_tpase ? ? ? ? ? ? 2OGFeDO*

159472010 2OGFeDO*

159466571 2OGFeDO*

159491750 2OGFeDO*

159474434 2OGFeDO*

159482446 2OGFeDO*

159480130 2OGFeDO*

159470525 2OGFeDO*

159475328 new_tpase

159485290 new_tpase

159481937 new_tpase

159465419 new_tpase

159484945 new_tpase

159470909 new_tpase

159469221 new_tpase

159466372 new_tpase_Nfrag

159463060 new_tpase_Nfrag

159473561 new_tpase

HMG domain
protein

HMG

alpha-helical
domain protein

a-helical new_tpase

novel transposase
Note:many are fragmentary

2OGFeDO*

2OGFeDO domain
containing protein

?

Uncharacterized gene

Cys_clus

Cysteine cluster
(called cys1 in Figure2)


